Zprava o vysledku zkousky #235892

Detekce mutace ¢.1640T>C genu RYR1
zpusobujici maligni hypertermii po expozici
vyvolavacich latek u rGznych plemen pst

Zékaznik: Jessica Depalove, I
Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023

Vysetfovany materidl: stér dstni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldocek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni cislo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04,08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.
Ovéfil/a MVDr.

Vysledek: Mutace nebyla detekovéna (N/N)

Komentaf k vysledku

Byla vySetfena piitomnost ¢i absence mutace ¢.1640T>C genu RYR1 zplsobujici maligni hypertermie (MH) po
expozici vyvolavacich latek. MH predstavuje zavaznou komplikaci pfi celkové anestezii, kterd mize byt az
fatalni. MH je farmakogeneticka choroba kosterniho svalstva, pfi které dochazi k hyperkapii, tachykardii a
hypertermii, které jsou vyvolany reakci na chemické spoustéce - v tomto pfipadé anestetika. Postizeni psi
nemaji zadne klinicke pfiznaky, dokud nejsou vystaveni vyvolavacim latkam.

Mutace zplsobujici MH je dédéna autosomélné dominantné. Pouze jedina kopie mutovaného genu
(vysledek N/P (negativni / pozitivni)) nebo P/P (pozitivni / pozitivni)) je dostacujici pro vznik klinickych
priznaki. Vzhledem k tomu, ze postizeni jedinci jsou bez podani vyvoldvajicich latek zcela bez klinickych
priznaki, mohou néktefi jedinci prozit cely Zivot, aniz by byla béhem Zvota stanovena diagndza MH.
V piipadé postizeného jedince je riziko pifenosu postizeni na potomka 50%.

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Plzen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovéieni zpravy je MHEK-A73Q-7Y6Q-1 275-FXNB. Jdéte na WWW.QENOMIa.CZ pro ovéreni.
Zprava o vysledku zkousky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovana jinak nez celd.
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neodpovida za spravnost adaji poskytnutych zakaznikem, 171



Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér ustni sliznice

Udaje poskytnuté zikaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek
Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo; CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

PFi odbéru byla ovérena identita jedince.

Ovéfil/a MVDr.

Vysledek: N2/Ns

Koédy vysledki:

+ N2/N2, N3/N3, N2/N3 = negativni genotyp, pes nese dva nebo tfi 12-mery.

- N2/P, N3/P = pfenasec epilepsie Lafora.
+ P/P = pes postizeny epilepsii Lafora.

Komentar k vysledku

Zprava o vysledku zkousky #235896

Detekce expanze repetitivniho 12-meru

v NHLRC1 genu zpUsobujici epilepsii Lafora

u nékterych plemen ps(

Zékaznik: Jessica Depslov, [ —

Byla vySetfena piitomnost ¢i absence expanze repetitivhiho 12-meru v NHLRC1 genu zpUsobujici epilepsii
Lafora u plemen bigl, miniaturni drsnosrsty jezevéik, baset a ivava. Vyskyt této mutace u dalsich plemen

nelze vyloudit.

Onemocnéni Lafora je typ dédicné epilepsie. Klinické piiznaky se zpravidla objevuiji ve véku 5 - 6 let psa nebo
pozdeéji. Epileptické zachvaty se projevuji nepravidelnymi prudkymi zaskuby svald. S postupem ¢asu se
pridavaji i jiné neurologické symptomy jako ataxie, mrkani, slepota nebo demence. Tato forma epilepsie je

nelécitelna a fatalni.

Expanze repetitivniho 12-meru zpUsobuijici epilepsii Lafora je dédéna autosomalné recesivné. Nemoc se
projevi jen u jedinct P/P, ktefi maji expanzi v obou kopiich NHLRC1 genu. Pienase¢i mutovaného genu N/P
jsou klinicky zdravi, ale mohou pfenaset mutaci na své potomky. V pfipadé kryti dvou pfenaseci bude
teoreticky 25 % potomkd zcela zdravych, 50 % potomkii pfenasect a 25 % potomkil zdédi od obou rodicd

mutovany gen a bude postizeno epilepsii.

Metoda: SOP187-Lafora, ASA-PCR z DNA modifikovaného templatu, v rozsahu akreditace

Datum vystaveni zpravy: 11.08.2023

Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 11.08.2023
Schvdlila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratore
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Genomia je zkuSebni laboratof ¢.1549 akreditovana CIA podle €SN EN ISO/IEC 17025:2018.

Genomia s.r.0, Republikanské 6, 31200 Plzen, Czech Republic

www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovefeni zpravy Je SFYA-7548-T5C8-1734-T728. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéfeni.

Zprava o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratoie reprodukovina jimak ne celd.

Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neodpovida za spravrost udaji poskytnutych zikaznikem,
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Zprava o vysledku zkousky #235901

Detekce mutace g.85286582_85286583insC
v HSF4 genu zpUsobujici hereditarni
kataraktu u vice plemene psii

Zakaznik: Jessica Depalov,

Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér Ustni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.
Ovéril/a MVDr,

Vysledek: Mutace nebyla detekovana (N/N)

Vysvétlivky: N/N = norméini genotyp. N/P = pfenasec mutace. P/P = mutovany genotyp (u jedince se s nejvétsi pravdépodobnosti
projevi onemocnéni). (N = negativni; P = positivni)

Komentar k vysledku

Byla vysetiena pfitomnost ¢ absence mutace g.85286582_85286583insC vgenu HSF4 zplsobujici
onemocnéni hereditarni katarakta (HC) u stafordéirskych bulteriér(, francouzskych buldoki a HC s ¢asnym
nastupem u bostonskych teriér(,

Mutace zpUsobujici HC u vyjmenovanych plemen je dédéna autosomalné recesivné. To znamend, ¥e se
nemoc rozvine pouze U jedinc P/P, ktefi zdédi od obou svych rodi¢ii mutovany gen. Pfenageéi mutovaného
genu N/P jsou klinicky zdravi, ale pfenaseji nemoc na své potomky. V pripadé kryti dvou heterozygotnich
jedinci (N/P) bude teoreticky 25 % potomk( zcela zdravych, 50 % potomkii pfenasec(i a 25 % zdédi od obou
rodict mutovany gen a budou postizeni HC (P/P).

Metoda: SOP171-HC, fragmentaéni analyza, v rozsahu akreditace

Datum vystaveni zpravy: 14.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 14.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia je zkusebni laboratof ¢.1549 akreditovana CIA podle CSN EN ISO/IEC 17025:2018. AT,
Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Plzer, Czech Republic \“:/ 3 @\
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999 WA .

Kod pro ovéreni zpravy je SK7X-TNRH-D4R8-TAJ7-ONC1. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéren,
Zprdva o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratoie reprodukovana jinak nez cald,
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pijat. Genomia neodpovids za spravnost udaii poskytnutych zakaznikem, 111



Zprava o vysledku zkousky #235895

Psi chondrodysplazie (CDPA)

a chondrodystrofie (CDDY)

s rizikem degenerace meziobratlovych
plotének (IVDD)

Zakaznik: Jessica Depalova, J

Vysetfovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér tstni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.

Ovétil/a mvor. I

Vysledek chondrodysplazie: N/N
Vysledek chondrodystrofie a riziko IVDD: CDDY/CDDY

Komentar k vysledku

Byla vysetiena pfitomnost ¢i absence dvou inzerénich mutaci retrogenu pro fibroblastovy ristovy faktor FGF4
na chromozomech 12 a 18, FGF4 retrogen je zapojen do mnoha biologickych procesi véetné vyvoje kosti. Psi,
ktefi nesou obé inzerce, vykazuji drastické zkraceni nohou (napf. baseti, jezevéici, velikorgi a skotsti teriéfi),

Chondrodysplazie (CDPA) je zptsobena inzerci FGF4 retrogenu do chromozomu 18, je zodpovédna za kratké
nohy u plemen baset, velikorgi, jezevéik, westik, skotsky teriér a daldich. Dédi¢nost mutace CDPA je
autozomalné dominantni, tzn. k projeveni zkracenych nohou staéi jedna alela pfedana od jednoho z rodicd.

Chondrodystrofie (CDDY) je zptisobena inzerci FGF4 retrogenu do chromozomu 12 a vysvétluje zkraceni
nohou u dalsich plemen. Tato mutace souvisi i s predispozici k abnormalnimu réistu a vyvoji meziobratlovych
plotének (IVDD, z anglického intervertebral disk disease 1.). U postizeného psa dochazi jiz v prvnim roce Zivota
k predcasné kalcifikaci, tim padem ke ztraté pruznosti a postupné degeneraci meziobratlovych plotének. Tyto
abnormalni meziobratlové ploténky jsou pak vtlacovany do patefniho kanalu, kde krvaceni a zanét zplisobuje
silnou bolest a neurologickou dysfunkci.

Mutace pro CDDY ma semidominantni zplsob dédi¢nosti pro vyiku. Znamena to, ze psi se dvéma kopiemi
mutace (CDDY/CDDY) budou mensi nez psi s jednou kopii (N/CDDY). Dédiénost predispozice k IVDD je
autozomalné dominantni, k projeveni staéi pouze jedna alela od jednoho z rodié(.

Kédy vysledki chondrodysplazie

N/N pes nenese mutaci pro chondrodysplazii
N/CDPA pes nese jednu alelu CDPA, mutace zpiisobi zkraceni konéetin oproti psu N/N
CDPA/CDPA pes nese dvé alely CDPA, mutace zpUsobi zkraceni konéetin oproti psu N/N

Genomia s.r.0, Republikanska 6, 31200 Plzer, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovefen| zpravy je CTHM-RI3R-Y54R-A2FE-ODK1. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéfen,
Zpriva o vysledku zkousky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovana jinak nei cela.
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neodpovida za spravnost Udaji poskytnutych zakaznikem, 1/2



Zprava o vysledku zkousky #235902

Detekce mutace ¢.118G>A v SOD1 genu
zpUsobuijici degenerativni myelopatii u psti

Zakaznik: Jessica Depalova,
Vysetirovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023

Vysetrovany materidl: stér ustni sliznice

Udaje poskytnuté zékaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoégek

Mikro€ip: 941 000 027 476 379
Registracni cislo; CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pti odbéru byla ovéiena identita jedince,
Ovéfil/a MVDr.

Vysledek: Mutace nebyla detekovana (N/N)

Vysvétlivky: N/N = normaini genotyp. N/P = prenase¢ mutace. P/P = mutovany genotyp (u jedince se s nejvetii pravdépodobnosti
projevi onemocnéni). (N = negativni; P = positivni)

Komentar k vysledku

Byla vysetiena pfitomnost ¢i absence mutace c.118G>A v SOD1 genu zpisobujici degenerativni myelopatii
(DM) u mnoha plemen psi. Tato mutace byva nékdy oznacovana SOD1A. Nemoc se projevuje postupnou
ztratou schopnosti pohybu, stav se zhorsuje az do uplného ochrnuti. Vék nastupu nemoci | mira zavaznosti
projevi se mezi plemeny [ii,

Mutace SOD1A je dédéna autosomalné recesivné. Nemoc se projevi jen u jedincil, ktefi maji mutaci v obou
kopiich 50D1 genu (jedinci s vysledkem P/P). Pienaseci mutovaného genu (jedinci s vysledkem N/P) jsou
klinicky zdravi, ale mohou pfenaset mutaci na své potomky. V piipadé kryti dvou heterozygotnich jedinci
(N/P) bude teoreticky 25 % potomki zcela zdravych, 50 % potomkii prenasecii a 25 % potomki zdédi od
obou rodi¢i mutovany gen a bude postizeno degenerativni myelopati.

Test nevylucuje existenci jiné, dosud neznamé, mutace zpdsobujici DM. U bernskych salasnickych psu byla
identifikovana jesté mutace SOD1B zodpovédna za vznik DM - tento test mutaci SOD1B nezohlednuje,

Analyzu provedla partnerska laboratof. Genomia garantuje kvalitu prace svého partnera.
Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia s.r.o, Republikdnska 6, 31200 Plzen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kad pro ovefend zpravy je AQWW-885X-8118-5KCM-HIBQ. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéfeni,
Zprava o vysledku zkousky nesm| byt bez souhlasu laboratoie reprodukovana jinak net cela.
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl prijat. Genomia neodpovida za spravnost udaji poskytnutych zakaznikem. 141



Zprava o vysledku zkousky #235904

Detekce mutace ¢.73C>T VMD2 genu
zpUsobuijici u pst onemocnéni CMR1 u pst

Zikaanik: Jesica Depalovs, A

Vysetfovany:

Vzorek: 23-20014

Datum pfijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér ustni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni cislo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.

Oveéril/a MvDr. I

Vysledek: Mutace nebyla detekovana (N/N)

Vysvétlivky: N/N = normalni genotyp. N/P = prenase¢ mutace. P/P = mutovany genotyp (u jedince se s nejvetsi pravdépodabnost/
projevi onemocnéni). (N = negativni; P = positivni)

Komentar k vysledku

Byla vySetfena pfitomnost & absence mutace ¢.73C>T genu VMD2 zpusobujici onemocnéni CMR1 (Canine
Multifocal Retinopathy typ 1) u plemen Velky pyrenejsky pes, Anglicky mastiff, Bulmastif, Australsky ovéak a
pfibuznych plemen. Tato mutace vede k vytvoreni pred¢asného stop kodonu (R25X) v psim VMD2 genu; gen
je zodpovedny za spravné sestaveni pigmentového epitelu sitnice. Onemocnéni se projevuje podsitnicovou
akumulaci materialu, zpsobujici sedivortizové zbarvené léze. CMR se vétiinou rozviji velmi brzy, jesté pred
Ctvrtym mésicem Zivota Sténéte. K (iplné ztraté zraku dochézi obvykle az ve vyssim véku.

Mutace zplsobujici onemocnéni CMR1 je dédéna autosomélné recesivné. Nemoc se tedy projevi jen u
jedincti P/P, ktefi ziskaji mutovany gen od obou svych rodié¢i. U heterozygotnich jedinct N/P se onemocnéni
neprojevi, ale jsou jeho pfenaseci. Pri kryti dvou heterozygoti tedy bude teoreticky 25% potomk zdravych
(N/N), 50% potomkl budou pfenaseéi (N/P) a 25% (P/P) zdédi mutované geny od svych rodiél a budou
postizeni chorobou CMR1.

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratore
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Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Plzef, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovéfeni zpravy je W154-6XHT-N7KD-TD3Y-AK1 8. Jdéte na www.genomia.cz pro avireni.
Zprava o vysledku zkousky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovéna jinak nez celd.
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl piijat. Genomia neadpovida za spravnost Gdajl poskytnutych zakaznikem, 171



Zprava o vysledku zkousky #249038

laboratory Detekce mutace ¢.2242+2T>C v genu TPO
zpUsobujici kongenitalni hypothyroidismus
u francouzskych buldockd

Zskmenike Jessic Degalove, S

Vysetfovany:

Vzorek: 23-20714

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetifovany material: stér Ustni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.

Ovafil/a MVDr. I

Vysledek: Mutace nebyla detekovéana (N/N)

Vysvétlivky: N/N = normalni genotyp. N/P = pfenadeé mutace. P/P = mutovany genotyp (u jedince se s nejvétsi pravdépodobnosti
projevi onemocnéni). (N = negativni; P = positivni)

Komentaf k vysledku

Byla vysetfena piitomnost ¢i absence mutace ¢.2242+2T>C TPO genu zpusobujici kongenitalni
hypothyroidismus (CHG) u francouzskych buldockd. Nastup klinickych pfiznaku je €asny, do jednoho tydne
véku. Piiznaky zahrnuiji letargii, neschopnost sani, zpomaleni rlstu (dwarfismus), dysplazii obratl(i a koncetin,
ztludtélé pod!:aZi, opozdéné profezavani zubl, opozdéné otevirani ofi a zvukovodu a opozdény rast srsti.
Bunky stitné zlazy podléhaji hypertrofii a hyperplazii, coz vede ke vzniku strumy (zvét§ené stitné zlazy).

Mutace zplsobujici CHG je dédéna autosomalné recesivné. To znamend, Ze se nemoc rozvine pouze u
jedincti P/P, ktefi zdédi od obou svych rodic¢i mutovany gen. Pfenaseci mutovaného genu N/P jsou klinicky
zdravi, ale pfenaseji nemoc na své potomky. V pfipadé kryti dvou heterozygotnich jedinct (N/P) bude
teoraticky 25 % potomki zcela zdravych (N/N), 50 % potomki pfenaseci (N/P) a 25 % potomk (P/P) zdédi
od obou rodi¢li mutovany gen a budou postizeni CHG.

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.12.2023
Datum provedeni zkousky: 08.12.2023 -21,12.2023
Schvdlila: Mgr. Markéta Dajbychovad, zéstupce vedouci laboratofe
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Genomia s.r.0, Republikédnska 6, 31200 Plzen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kéd pro ovafeni zpravy je EJ2X-XYJA-28W4-WIMBA-5CDH. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéfeni.

Zprava o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovana jinak ne cels.

Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl piijat. Genomia neodpovida za spravnost Gdajd poskytnutych zakaznikem. 171
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Zprava o vysledku zkousky #235893

Urcovani genetického profilu pst

Zakaznik: Jessica Depalovs, [

Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum pfijeti vzorku: 07.08.2023
Vy3etfovany material: stér Gstni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.
Ovéfil/a MVDr.

Jméno lokusu Hodnota Jméno lokusu Hodnota
 INRA2I 9595 | AHT137 135/135
REN169D01 212/216 AHTh260 246/246
AHTK253 288/292  INUoos 126/126
REN169018 170/170 INU05S5 210/210
FH2848 240/240 gl AHTK211 87/95
CXX279 126/126 INU030 150/152
Amelogenin XY | ReNs4p11 222/228
AHT121 100/108 FH2054 148/156
REN162C04 202/206 AHThI7Z1 | 219/225
REN247M23 270/272 AHTH130 121/123
REN105L03 233/235 | RENG4E19 145/147
Komentafr k vysledku

Byly testovany STR markery zahrnuté v panelu ISAG (International Society for Animal Genetics) a vysledek byl
vztazen k ISAG2016. DNA profil je kompatibilni s ISAG 2006 a viemi nasledujicimi standardy. Marker FH2054
byl roku 2017 vypustén z panelu ISAG marker( z diivodu vysoké frekvence mutace; tento marker se proto
nevyuziva pfi posouzeni rodicovstvi,

Metoda: SOP35-pes, fragmentacni analyza STR marker(, v rozsahu akreditace

Datum vystaveni zpravy: 22.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 22,08.2023
Schvdlila: Ing. Irena Ruskova, analytik

Genomia je zkusebni laboratof ¢.1549 akreditovana CIA podle CSN EN ISO/IEC 17025:2018, e
Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Plze, Czech Republic ilﬁ& A
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999 /;\\“‘ 7o

Kod pro ovéfeni zpravy je 5QNB-Q3C9-6BEA-SF1Y-TTE4. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéreni,
Zprava o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratofe repradukovéna jinak naz celd,
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neadpovida za spravnost udaji poskytnutych zakaznikem. 101



Zprava o vysledku zkousky #235897

Detekce genovych variant psiho genu
TYRP1 (lokus B) ovliviiujicich zbarveni srsti

Zakaznik: Jessica Depalova, [

Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér Gstni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.
Ovéfil/a MVDr,

Vysledek: B/B

Komentarf k vysledku

Byla vySetfena pfitomnost genovych variant ¢.991C>T (alela b®), €.1033_1036delCCT (alela I::d) acl121T>A
(alela b) TYRP1 genu (lokus B), zodpovédnych za hnédé zbarveni srsti a éenichu, Jedna se o sérii alel lokusu B
(Brown). Plivodni "nehnéda” varianta alely je oznacovana B.

+ Jestlize je vysledek B/B, jedinec nenese viohu pro hnédou barvu.

« Jestlize je vysledek B/b nebo B/b® nebo B/b®, jedinec prenasi hnédou barvu.

« Jestlize je vysledek b/b* nebo b%/b® nebo b*/b°, jedinec je hnédy.

+ Jestlize jsou ve vysledku uvedeny dvé a vice riiznych alel, jedinec je bud prenase¢ hnédé barvy bez
projevu hnédého zbarveni (b-alely jsou zdédény od jednoho rodite) nebo je hnédé zba rveny ( b-alely jsou
zdédény od obou rodici). Neni mozné rozhodnout o vysledném genotypu bez testovani rodiéd.

Fenotypovy projev alely b (hnédé zbarveni) je dédén autosomalné recesivné. Vysetfeni nevyluéuje existenci
dalsich dosud nepopsanych vzacnych variant v TYRP1 genu, zodpovédnych za hnédé zbarveni srsti popf.
¢enichu. Vysledné zbarveni jedince je ovlivnéno také piitomnosti alel dalsich lokusti (A, E, D, K).

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia s.r.o, Republikdnska 6, 31200 Plzen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro oveteni zpréavy je AY89-43TC-9TNE-ETD3-K3IWR. Jdéte na wWww.genamia.cz pro ovéreni,
Zprava o vysledku zkouiky nesmi byt bez souhlasu laboratote reprodukovana jinak nez celd.
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neodpovids za spravnost tdaji poskytnutych zakaznikem. 1/



Zprava o vysledku zkousky #235900
Detekce varianty ¢.2420G>A genu HPS3

ovliviujici tmavé cokoladové zbarveni srsti

u francouzskych buldoc¢kd

Zakaanik: Jessica Depalovs, I

Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetfovany material: stér Ustni sliznice

Udaje poskytnuté zikaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldocek
Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni cislo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovérena identita jedince.

Ovetil/a mvor. INENEEN

Vysledek: N/N

Komentar k vysledku

Byla vySetfena pfitomnost genové varianty ¢.2420G>A genu HPS3 ovliviwujici tmaveé ¢okoladové zbarveni srsti
u francouzskych buldock(i. Jedna se o genovou variantu dédénou nezavisle na lokusu B, alelach be, bd, bs
genu TYRP1. Syntéza cerného eumelaninu je variantou HPS3 genu oproti varianté TYRP1 jen castecné
zablokovang, takze vysledny odstin je tmavé hnédy (kakaovy, cocoa). StéRata s mutaci HPS3 se rodi jako
hnéda a s vékem jejich barva tmavne; v dospélosti jsou 0 néco tmavii nez dospéli psi s variantou TYRP1.
Pohledem nelze varianty hnédé srsti zplisobené geny HPS3 a TYRP1 vzdy spolehlivé rozlisit, pro rozliseni je

treba geneticky test.

Varianta ¢.2420G>A genu HPS3 je dédéna autosomalné recesivné, Tmavé hnéda barva se projevi u ps s
vysledkem cocoa/cocoa. Psi s vysledkem N/cocoa jsou pfenaseci tmavé hnédé barvy. Psi s vysledkem N/N

tmavé hnédou barvu nenesou,
Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs
Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023

Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe

Genomia s.r.0, Republikanska 6, 31200 Plzen, Czech Republic

www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kaod pro oveleni zpravy je BFBE-9CTT-AQIM-9928-Q2WR, Jdéte na www.genomia.cz pro ovéieni.

Zprava o vysledku zkousky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovana jinak nez celd,

Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl pfijat. Genomia neodpovida za spravnost udaji poskytnutych zdkaznikem,
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Zprava o vysledku zkousky #235898

Detekce alely d1 v lokusu D ovlivaujici
zbarveni srsti pst

Zakaznik: Jessica Depalova, |
Vysetfovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023

Vysetrovany material: stér Gstni sliznice

Udaje poskytnuté zikaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni ¢islo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéiena identita jedince.

Overil/a mvor. I

Vysledek: D/D

KomentaF k vysledku

Byla vy3etiena pFitomnost genovych variant c.-22G>A genu MLPH (melanophilin) vedouci k fedéni barvy srsti
u psi. Jedna se o sérii alel lokusu D (Dilution). Gen MLPH zodpovidd za hustotu granuli pigment(
(eumelaninu) v chlupu. Pfitomnost genové varianty c.-22A, alela d1, zpiisobuje tGbytek granuli pigmentu v
chlupu; plivodné cerné zbarveni se projevi jako modré, hnédé zbarveni se ziedi na lila.

Fenotypovy projev alely d1 je dédén autosomalné recesivné. Redéni barvy se tedy projevi jen u jedincl
(d1/d1), ktefi zdédi alelu d1 od obou svych rodiéi. U heterozygotnich jedincii (vysledek testu D/d1) se ziedéni
barvy neprojevi, ale jsou jeho prenaseci. Jedinci s vysledkem D/D neprenasi fedéni barvy.

Za fedéni barvy u rliznych plemen psii je zodpovédna jeité genové varianta ¢.705C MLPH genu (alela d2).
Redéni psi jsou také slozeni heterozygoté d1/d2, kdy kazda alela pochazi od jiného rodice,

Pravdépodobné budou nalezeny jesté dalsi genové varianty zodpovédné na fedéni barev. Vysledné zbarveni
jedince je ovlivnéno pfitomnosti alel dalsich lokusti (E, B, A, K).

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedenizkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvélila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Pizen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovéfeni zpravy je AM4H-FOF7-C51R-M65F-H7D7. Jdéte na www.genomia.cz pro ovéieni,
Zprava o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratole reprodukovana jinak nez celd,
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl piijat. Genomia neodpovida za sprivnost udaji poskytnutych zékaznikem. 11



Zprava o vysledku zkousky #235899

Detekce alely d2 v lokusu D ovlivaujici
zbarveni srsti ps(i

Zékaznik: Jessica Depalova, [

Vysetiovany:

Vzorek: 23-20014

Datum prijeti vzorku: 07.08.2023
Vysetrovany material: stér Ustni sliznice

Udaje poskytnuté zakaznikem

Jméno: Aguamenti Heart Boyard
Rasa: Francouzsky buldoéek

Mikrocip: 941 000 027 476 379
Registracni cislo: CMKU/FB/13356/23
Datum narozeni: 5.5.2023

Pohlavi: samec

Datum odbéru: 04.08.2023

Pfi odbéru byla ovéfena identita jedince.
Oveéfil/a MVDr,

Vysledek: D/D

Komentai k vysledku

Byla vysetfena pfitomnost genovych variant c.705G>C genu MLPH (melanophilin) vedouef k fedéni barvy srsti
u pst. Jedna se o sérii alel lokusu D (Dilution). Gen MLPH zodpovidd za hustotu granuli pigment(
(eumelaninu i feomelaninu) v chlupu. Piitomnost genové varianty ¢.705C, alela d2, zplsobuje abytek granuli
pigmentu v chlupu; piivodné cerné zbarveni se projevi jako modré, hnédé zbarveni se ziedi na lila.

Fenotypovy projev alely d2 je dédén autosomalné recesivné. Redéni barvy se tedy projevi jen u jedincl
(d2/d2), ktefi zdédi alelu d2 od obou svych rodicii. U heterozygotnich jedinct (jedincti s vysledkem D/d2) se
zfedéni neprojevi, ale jsou jeho prenasedi. Jedinci s vysledkem D/D nepienasi fedéni barvy zplsobené alelou
d2.

Za fedéni barvy u riiznych plemen psii je zodpovédnd jesté genova varianta c.-22A genu MLPH (alela d1).
Redéni psi jsou také slozeni heterozygoté d1/d2, kdy kazda alela pochazi od jiného rodice.

Pravdépodobné budou nalezeny jesté dalsi genové varianty zodpovédné na fedéni barev. Vysledné zbarveni
jedince je ovlivnéno pfitomnosti alel dalsich lokus (E, B, A, K).

Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs

Datum vystaveni zpravy: 21.08.2023
Datum provedeni zkousky: 07.08.2023 - 21.08.2023
Schvalila: Mgr, Martina Safrova, vedouci laboratofe
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Genomia s.r.o, Republikanska 6, 31200 Plzen, Czech Republic
www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod pro ovefeni zpravy je 74EB-3DTD-KET 1-K751-9543, Jdéte na www.genomia.cz pro ovéfeni.
Zprava o vysledku zkoudky nesmi byt bez souhlasu laboratofe reprodukovéna jinak net cela,
Vysledek se vztahuje pouze ke vzorku tak jak byl prijat. Genomia neodpovida za sprévnost Gdajl poskytnutych zakaznikem. 171



